680型酶标仪仪器操作指南
仪器硬件安装：
1、 [image: image1.png]


酶标仪安装

2、 外置打印机安装

一、操作面板说明：
1、主菜单

（功能：按此键直接回到主界面）

2、开始/停止
（功能：按此键开始用当前设置进行读板；可中途停止读板。
3、进纸
（功能：此功能键在配有内置打印机的680型酶标仪上使用）

4、上箭头
（功能：向上移动光标，并在按下“转换”键后，可从A..Z输入字母或符号。）

5、左箭头
（功能：回到上一界面，向左移动光标）
6、下箭头
（功能：向下移动光标，并在按下“转换”键后，可从Z..A输入字母或符号。）

7、右箭头（功能：改变或者选择某一值或者类型，向右移动光标）
8、转换（功能：输入小数点，改变输入模式）
9、输入（功能：确认完成输入或者某一设置）
10、数字键（功能：输入数字或者酶标板布局的情况）
           0/EMP：空孔         5/QC：质控品孔

           1/SMP：样品孔       6/CAL：校准品孔

           2/BLK：空白孔       7/CP：阳性对照孔
           3/STD：标准品孔     8/CN：阴性对照孔

           4/CO：阀值对照孔    9/CW：弱阳性对照孔
11、打印（功能：打印酶标板实验结果和当前仪器实验程序设置信息）
12、编辑（功能：进入编辑菜单，进行程序设置）
13、储存检索（功能：调用实验程序或者酶标板结果）
二、定性实验
具体操作如下：

打开电源开关，LCD上会显示硬件版本号，3秒后仪器自动进行自检，自检结束后，会显示登陆屏幕，需要输入安全密码（最初的密码为：00000）。在进行读板前，仪器自动预热3分钟以达到热平衡。

具体操作如下：


在系统注册栏中，仪器系统将要求操作者输入密码。按左/右箭头键选择普通使用者或是
系统管理员。但原始密码均为：00000，操作员可通过后面将讲到的“编辑”菜单中的
“权限设定”来改变密码。
                              当前程序的序号
M：表示检测波长，后面括号中的小数字

表示此波长的滤光片在滤光片轮上第几个位置。
    R：表示参考波长
振板参数(包括：振板时间，振板速度等参数)

时间和日期

当前程序所用试剂盒名称
使用者如果觉得以上参数不需要更改的话，只需要在主菜单屏幕上按“开始/停止”键进行读板。系统读板结束后，会自动通过外置的打印机打印出测量结果。
如果需要更改，修改步骤如下：
主界面：


按主菜单上的“编辑”键： 
这时光标在“程序设置”

上闪动，直接按“输入”



这时光标在“阀值设置”上闪动，按“向下箭头”，

到“模式设置”，直接按“输入”键。
直接按“输入”



注意：“孵育”功能，

不是标准配置，如果未配孵育                                                                                        育器，选择“孵育器”菜单

会引起报警。
各部分解释如下：
在“光学测定模式”中，操作者可选择使用单波长或者双波长，并在使用双波长时选择测定波长和参考波长。双波长模式指检测波长和参考波长吸光度之差。

在“振动模式”中，操作者可选择是否要振板。并可设定振板速度和时间，速度分为：低、中、高三种设置。0-999秒之间可任意设置。
在“设置读数模式”中，操作者可选择快速或逐步读数，并可选择正常或评价模式。

读数速度：

快速读数：    单波长读数需要6sec, 双波长读数需要10sec
逐步读数：    单波长读数需要15sec, 双波长读数需要30sec

读数方式：

        普通读数：读一次

        评估读数：读四次，取平均值
三、定量实验
如何修改“报告种类设置”
680型酶标仪提供八种报告类型：
操作如下：

                          光标在“程序设定”

上闪动，直接按主菜
                     “输入”                          单上的“输入”键。
按“向下箭头”选择报告种类，然后按“右箭头”键，选定想要的


报告种类。
注意：报告类型是多选项，使用者可要一种报告类型或多种报告类型。默认为“原始数据”报告。

各个报告类型解释如下：

A、 原始数据报告

原始数据报告是指没有校正的吸光度值报告。单波长模式指原始吸光度；双波长模式指检测波长和参考波长吸光度之差。

B、 吸光度报告指经过空白校正的报告。其中应用的公式有：

Abs=Raw-Blank mean   (吸光度值=原始值报告-空白值的平均值)

Blank mean=X/n   (空白值的平均值=每个空白孔原始吸光度的总和/个数)

S.D.=[{x^2-n*(Blank mean)^2}/{n-1}]^1/2  （标准差的计算公式）

  这里：S.D.= 标准差。

        X=每个空白孔的原始吸光度值的总和。

      X^2=每个空白孔的原始吸光度值平方的总和。

      n=空白孔的数量

C、 限值报告

限值报告是提供阴阳性结果，在高低限值之间显示（*），低于低值显示（-），高于高值显示（+）。

D、 矩阵值报告

   矩阵报告指提供酶标板各孔的定性结果，在上下限值之间的吸光度分为10个档次，0到9。高于上限显示（+），低于下限显示（-）。

E、 阀值报告

阀值报告定性结果或者换算成浓度。

   有如下4种阀值报告：

a、 恒值阀值

恒值范围：

操作者输入阳性和阴性界值的吸光度。

如果单位是“Abs”,如果某一孔的吸光度在上下限值之间，则显示“*”，如果大于上限，则显示“+”；如低于下限，则显示“-”。

如果单位不是“Abs”,则会按照每孔吸光度与标准常数比较进行报告，在上下限值之间，则显示“*”，如果大于上限，则显示“+”；如低于下限，则显示“-”。
单阀值：

操作者输入灰区范围。

如果单位是“Abs”,吸光度在灰区内显示“*”，吸光度高于灰区显示“+”，吸光度低于灰区显示“-”。

      阀值上限吸光度=阳性吸光度 +（（灰区/100）*阳性吸光度）

      阀值下限吸光度=阳性吸光度 -（（灰区/100）*阳性吸光度）

如果单位不是“Abs”,会按照标准将每一孔转换成浓度值进行报告，如果浓度值在灰区内，显示“*”，如果浓度值比灰区高，显示“+”，如果浓度值比低于灰区，显示“-”。

      阀值上限吸光度=阳性对照浓度 +（（灰区/100）*阳性对照浓度）

      阀值下限吸光度=阳性对照浓度 -（（灰区/100）*阳性对照浓度）

b、 对照阀值

阀值范围

阳性和阴性孔吸光度的均值作为阀值。

阳性和阴性吸光度之间的吸光度分为10个档次，0到9。按照矩阵模式显示数据信号，高于上限显示（+），低于下限显示（-）。

单阀值

用阴性对照吸光度的均值或者操作者输入灰区作为阀值，上下阀值是：

      上限吸光度=阴性对照均值 +（（灰区/100）*阴性对照均值）

      下限吸光度=阴性对照均值 - （（灰区/100）*阴性对照均值）

在上下限值之间的吸光度分为10个档次，0到9。按照矩阵模式显示数据信号，高于上限显示（+），低于下限显示（-）。

c、 公式阀值

根据阳性和阴性对照孔的吸光度计算阀值，有5种公式：

1、 K*CNx

2、 K+CNx

3、 K*CNx+CPx

4、 (CNx+CPx)/k

5、 K1*CNx+k2*CPx

根据公式计算和操作者输入灰区值，上下限值为：

     上限吸光度=计算结果+（（灰区/100）*计算结果）

     下限吸光度=计算结果-（（灰区/100）*计算结果）

在上下限之间的吸光度分为10个档次，0到9，按照矩阵模式显示数据信号，高于上限显示（+），低于下限显示（-）。

d、 比率阀值

按照操作者输入的各校准品孔吸光度均值和浓度比值，在报告结果之前，按照每孔吸光度转换成浓度值，转换过程中应用校准品浓度吸光度比值，然后，按照阳性、阴性和灰区值报告结果。

阀值范围

在上下限之间的吸光度分为10个档次，0到9，按照矩阵模式显示数据信号，高于上限显示（+），低于下限显示（-）。

单阀值

操作者输入除了原始数据报告以外的所有都需要进行板布局，在“酶标板布局模式设置”部分中进行。见“酶标板布局”部分。
1、 矩阵值报告和限值报告需要设定上下限，此时需要输入阀值的参数。见“阀值设置”部分。

2、 阀值报告设定阀值，此时需要输入阀值的参数。见“阀值设置”部分。

3、 曲线报告和浓度报告需要指定标准品的位置和浓度值，此时需要进入“曲线设定”部分来定义标准品和相关参数。见“曲线设定”。

如何进行“酶标板布局模式设置”

光标在“程序设定”


上闪动，直接按主菜

“输入”

单上的“输入”键。




                                              选择“手工布局”
“输入”
                                                    然后按“输入”键

带“[ ]”的为目前激活的，操作者可通过按“向下箭头”对想要更改的孔进行修改。
如何进行标准品设置程序：

光标在“程序设定”

上闪动，直接按主菜

“输入”
单上的“输入”键。
                                  光标在“标准品信息”

上闪动，直接按主菜


单上的“输入”键。
“输入”



(提供17种单位供选择)
仪器自检


Model 680





仪器初始化





系统注册


使用者：普通使用者


密码：*****


按输入键





进入到登陆屏幕
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程序设置    实验室名称


权限设定


滤光片设置


日期设定





阀值设置            模式设置


报告种类设置        酶标板布局


限值                试剂盒名称


标准品设置





光学测定模式


振动


设置读数模式


孵育





光学测定模式


测定方式：双波长


测定波长：450nm


参考波长：630nm





振动参数


振动：是


速度：中


时间：999秒





设置读数模式


读数速度


[快速读数]   逐步读数


读数方式


[普通读数]   评估读数





光学测定模式


测定方式：单波长


测定波长：450nm





振动参数


振动：否


速度：中


时间：999秒





程序设置   实验室名称


权限设定


滤光片设置


日期设定





阀值设定         模式设定


报告种类设置    酶标板布局


限值             试剂盒名称


标准品设置





[原始数据]   曲线报告


吸光度       [浓度报告]


限值          差异报告


矩阵值


阀值
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程序设置   实验室名称


权限设定


滤光片设置


日期设定





阀值设定        模式设定


报告种类设置     [酶标板布局]


限值            试剂盒名称


标准品设置





选择酶标板布局模式：


手工布局


自动





[F]  1   2   3   4    . . . . . . 


A  [ B ]  S01  …


B  B   S02  …


C  B   S03  …


D  B   S04  …


.


.


.


.
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程序设置   实验室名称


权限设定


滤光片设置


日期设定





阀值设定        模式设定


报告种类设置    酶标板布局


限值            试剂盒名称


[标准品设置]





标准品设置菜单


标准品信息


曲线拟合





标准品信息


标准品个数


浓度


单位








标准品个数


=0  ，（0，2-12）





浓度 


STD  #  1： 0.50


STD  #  2： 1.00


STD  #  3： 1.50


……





单位


01:  [  mol/L  ]


02: mmol/L


03:……








